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Code Studienjahr Studiensemester
MBT206 2 4
Bezeichnung VL UE LU ECTS
Bioinformatik 2 0 2 6
Sprache Deutsch
Studium Bachelor X Master Doktor
Studiengang Molekular Biotechnologie
Lehr- und Lernformen Prasenzlehre
Modultyp Pflichtfach X Wabhlfach
Die Bioinformatik vereinigt Fragen, Methoden und Konzepte aus der Biologie, der Informatik
Lernziele und der Statistik. Die Inhalte dieses Moduls sind so gewahlt, dass sie den Studierenden ein
erstes zusammenhangendes Gesamtbild Gber die Bioinformatik ermdglichen.
Sequenzanalayse, Magische RNA, Genome, Stoffwechsel modellieren, Systembiologie und
Lerninhalte Krankheiten, Signalkaskaden, Komplexe Systeme, Evolution, Design Prinzipien einer Zelle

und R programmierung.

Teilnahmevoraussetzungen

Koordination

Dr. habil. Orkide Coskuner Weber

Vortragende(r)

Dr. habil. Orkide Coskuner Weber

Mitwirkende(r)

Praktikumsstatus

Biicher / Skripte

Thomas Dandekar und Meik Kunz, Bioinformatik: Ein Einfihrendes Lehrbuch, Springer
Spektrum, ISBN 978-3-662-54697-0

Weitere Quellen

Dokumente
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Erziehungswissenschaften %
Naturwissenschaften 100 %
Gesundheitswissenschaften %
Fachkenntnis %
Bewemngsstem
Aktivitat Anzahl Gewichtung in Endnote (%)
Zwischenprifungen 1 40%
Quiz - -
Hausaufgaben - -
Anwesenheit - -
Ubung - -
Projekte - -
Abschlusspriifung 1 60%
Summe 100
Aktivitat Anzahl Dauer Gesamtaufwand (Stunden)
Vorlesungszeit 13 2 26
Selbsstudium 7 10 70
Hausaufgaben 4 10 40
:creaniienn:::‘vt::ze/reitung ! 10 10
Zwischenpriifungen 1 4 4
Ubung - - -
Labor 13 2 26
Projekte - - -
Abschlusspriifung 1 4 4
Summe Arbeitsaufwand 180
ECTS Punkte (Gesamtaufwand / Stunden) 6
femerebnse
1 Kentnisse lber biologische Datenbanken und Software.
) In der Lage sein, bioinformatische Werkzeuge zu verwenden um proteomische, genomische Analysen
durchzufiihren.
3 In der Lage sein, Biologie, Informatik und Statistik zu verknuipfen.
4 Erlernen der R Programmierung.
Wochentiche Themenvertelung
1 Sequenzanalyse
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2 Magische RNA
3 Genome
4 Stoffwechsel modellieren
5 Systembiologie und Krankheiten
6 Antibiotika finden
7 Superschnelle Sequenzvergleiche erkennen
8 Signalkaskaden
9 Wann hort ein Computer zu rechnen auf?
10 Komplexe Systeme
11 Evolution
12 Designprinzipien einer Zelle
13 Neue Informatiksprachen in der Biologie
P1 P2 P3 P4 P5 P6 P7 P8
1 1 2 3 - - - - -
2
3
q
Beitragsgrad: 1: Sehr Niedrig 2: Niedrig 3: Mittel 4: Hoch 5: Sehr Hoch
OBS LINK: https://obs.tau.edu.tr/oibs/bologna/progLearnOutcomes.aspx?lang=en&curSunit=5707
Erstellt von: Dr. habil. Orkide Coskuner Weber
Datum der Aktualisierung: 09.06.2023




